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Résumé
Dans ce papier, nous introduisons une nouvelle approche pour la fouille de règles d’association

généralisées. Nous considérons au départ des règles d’association disjonctives avec des pré-
misses et des conclusions non fréquentes quand elles sont calculées sous leur forme disjonctive
et dont la disjonction (Prémisse ∨ Conclusion) est fréquente, pour en générer les différentes
formes généralisées. Les expérimentations réalisées sur des données biologiques mettent en
évidence des résultats encourageants en terme de la performance de l’approche proposée.

Summary
In this paper, we introduce a new approach for mining generalized association rules. We

consider as a starting point disjunctive rules with non frequent premises and conclusions when
they are calculated in their disjunctive form and with the disjunction (Premise ∨ Conclusion)
which is frequent, in order to generate all different existing forms. Carried out experiment, on
biological data, point out encouraging results in terms of the performance.


